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QOB

RESUMEN

Antecedentes/Objetivo. El virus de la mancha roja de la vid, GRBV (Grablovirus vitis)
afecta el cultivo de vid (Vitis vinifera) causando pérdidas econdmicas significativas. En
Meéxico, donde el GRBYV se ha reportado en regiones vitivinicolas como Baja Califomia,
la informacién sobre los posibles vectores de GRBV es limitada. Aunque el periquito
tricornudode la alfalfa(Spissistilus festinus) es unvector confirmado en los Estados Unidos
de América, el papel de otros membracidos en viiiedos a nivel global atn no esta claro.
Recientemente, el membracido neartico (7Tortistilus wickhami) ha sido reportado en Baja
California, lo que motivo este estudio para evaluar su potencial para adquirir y transmitir
el GRBV.

Desarrollo experimental. Entre febrero y noviembre de 2023, se recolectaron adultos del
membracido neartico en 20 vifiedos del Valle de Guadalupe, Baja California. Un total de
30 individuos fue analizado por PCR en tiempo real para detectar GRBV. En mayo, 2024,
se recolectaron 17 individuos adicionales que fueron utilizados en ensayos de transmision,
con un periodo de acceso a la adquisicion de hasta cuatro dias en hojas de vid (cv. Cabemet
Sauvignon) infectadas con GRBV, seguido de un periodo de acceso a la inoculacion de
hasta 9 dias en hojas libres de virus. Los insectos y las hojas receptoras fueron analizados
por PCR en tiempo real para detectar GRBV.

Resultados. El virus GRBV fue detectado en 6.7 % (2/30) de los individuos colectados en
2023, los cuales provenian exclusivamente de vifiedos previamente confirmados como
positivos a GRBV. En los ensayos de transmision, el 53 % (9/17) de los insectos
adquirieron particulas virales tras alimentarse de hojas infectadas; sin embargo, no hubo
infeccion detectable en ninguna de las hojas receptoras.

Conclusion. Este estudio demuestra que el membracido neartico, un insecto
filogenéticamente cercano y morfoloégicamente similar al periquito tricornudo de la alfalfa
(vector confirmado de GRBV), fue capaz de adquirir el virus tanto en condiciones de
campo como en laboratorio; no obstante, bajo las condiciones experimentales de
laboratorio probadas, no se demostro la transmision a plantas receptoras.

Palabras clave: GRBV, Transmision, Membracido neartico, Vector

Copyright: © 2026 por los autores. Licencia RMF / SMF, México. Esta Nota es de acceso abierto distribuida bajo los

términos y condiciones de la Sociedad Mexicana Fitopatologia. www.rmf.smf.orgmx.



Revista Mexicana de Fitopatologia. Nota Fitopatologica. Acceso abierto

INTRODUCCION

La viticultura se encuentra entre las actividades agricolas mas rentables en México
(Diaz-Lara et al., 2023a), siendo Baja California el principal productor de uva industrial,
con aproximadamente el 70 % de la produccion nacional de vino (Moreno-Ortiz, 2025). En
2022, Ensenada fue reconocida internacionalmente como el segundo mejor destino para
disfrutar del vino, de acuerdoconla Secretaria de Agriculturay Desarrollo Rural (SADER)
durante el 43° Congreso de la Organizacion Internacional de la Vida y el Vino
(SADER, 2022).

La vid es un cultivo perenne altamente susceptible a una amplia gama de patogenos,
incluidos numerosos virus (Diaz-Lara et al., 2023b). Entre ellos, el virus de la mancha roja
delavid, GRBV (Grablovirusvitis) destaca por el impacto econdmico que causaal cultivo.
El GRBV posee un genoma de ADN monocatenario circular encapsidado en particulas
geminadas (Fiallo-Olivé et al.,2021; ICTV, 2023) y se mueve sistémicamente a través del
floema de plantas infectadas del género Vitis, que constituyen sus Unicos hospedantes
verdaderos conocidos (Rumbaugh et al., 2021; Wilson et al., 2022). La infeccion provoca
alteraciones fisiologicas y metabolicas que reducen la produccion, retrasan la maduracion
delasbayas, y alteran la composicion y las propiedades organolépticas del vino (Rumbaugh
et al., 2021). En consecuencia, el GRBV causa impactos econémicos considerables, con
pérdidas estimadas que alcanzan los $68 548 dolares americanos/ ha durante la vida
productiva de un vifiedo (Ricketts et al., 2017).

El GRBV se transmite principalmente a través del material vegetal infectado usado
para injertos y propagacion vegetativa (Sudarshana et al., 2015). La diseminacion
secundaria por membracidos también ha sido demostrada, siendo el periquito tricornudo de
la alfalfa (Spissistilus festinus), el unico vector confirmado en los Estados Unidos de
América (Flasco et al., 2023a). La transmision viral depende en gran medida de
interacciones especificas entre la proteina de la capside viral y los tejidos del insecto (Kahl
et al.,2021). En consecuencia, otras especies de membracidos han sido propuestas como
vectores potenciales, aunque su papel en la epidemiologia del GRBV no ha sido
demostrado de manera concluyente (Kahl et al., 2021; LaFond et al., 2022).

El membracido neartico (Tortistilus wickhami), perteneciente a la misma tribu
(Ceresini) que el periquito tricornudo de la alfalfay que presenta similitudes conductuales
y ecoldgicas con dicho insecto, sugiriendo un posible papel en la epidemiologia del virus,
también ha sido reportado en regiones afectadas por el GRBV (Hoyle ef al., 2024). Como
parte de los esfuerzos en curso para caracterizar la fauna de insectos en vifiedos de Baja
California, y suposibleparticipacionen la diseminacion de virus; un estudio previo reportd
la presencia de T. wickhami en la region (Schneider et al., 2025), donde el GRBV ha sido
detectado (Gasperin-Bulbarela ez al., 2019; Garcia-Reséndiz et al., 2025). El presente
estudio evalud el potencial del membracido neartico para la adquisicion y transmision de
GRBYV con el objetivo de determinar su posible papel como vector. Estos esfuerzos dan
continuidad a investigaciones previas y aportan informacion relevante sobre la importancia
epidemioldgica de este membracido en los vifiedos de Baja California.

DESARROLLO EXPERIMENTAL

Sitio de estudio y material biolégico. Individuos adultos del membracido neartico (7.
wickhami) fueron recolectados en 20 vifiedos del Valle de Guadalupe, Baja Califomia,
entre febrero y noviembre de 2023, como parte de un estudio mas amplio sobre la

Ford-Villalon et al., 2026. Vol. 44(2): 121 2



Revista Mexicana de Fitopatologia. Nota Fitopatologica. Acceso abierto

diversidad de artrépodos asociados a vifiedos. En este contexto, Schneider et al. (2025)
reportaronporprimera vezla presencia del membracido neartico enlaregion y describieron
el esquema de muestreo en campo aplicado en el presente estudio. Cada sitio fue visitado
una vez al mes, con un total de 10 visitas; se establecieron cuadrantes de 12 vides (cv.
Cabernet Sauvignon) a lo largo de los bordes de cada vifiedo, adyacentes a vegetacion
natural, cubriendo un area aproximada de 587 m?2. Los especimenes fueron recolectados
principalmente mediante un aspirador tipo D-vac, siguiendo el protocolo descrito por
Schneider et al. (2025). Treinta individuos fueron seleccionados de la coleccion de
Membracidae del proyecto global, ocho previamente identificados por Schneider et al.
(2025) y 22 identificados en el presente trabajo mediante analisis morfologico y codigo de
barras de ADN, siguiendo la misma metodologia reportada previamente (Schneider ef al.,
2025). Este conjunto constituyd el material utilizado parala deteccion molecular de GRBV.
Durante el esfuerzo de muestreo descrito, ninguno de los membracidos recolectados
correspondid al periquito tricornudo de la alfalfa (Spissistilus festinus).

Para los ensayos de transmision, se recolectaron manualmente 17 individuos vivos
delmembracidonearticoen mayode 2024. Losinsectos fueron transportadosen recipientes
plasticos de 950 mL con tapas de malla, acompanados de fragmentos de las vides en las
que fueron encontrados. A su llegada al laboratorio, los insectos fueron transferidos a un
arbusto de coyote (Baccharis pilularis), planta nativa no hospedante de GRBV (Wilson et
al., 2022), en macetas cubiertas con malla, donde se mantuvieron hasta el inicio del
experimento al dia siguiente.

Para obtener material donador de GRBYV, se colectaron hojas de vid a partir de
vifiedos sospechosos de tener la enfermedad de la mancha roja (con base en la presencia de
sintomas caracteristicos) en sitios donde se observaron membracidos durante el muestreo
de insectos. Las hojas positivas a GRBV (confirmadas mediante PCR en tiempo real) se
utilizaron como material donador en los ensayos de transmision. Como material receptor
se emplearon hojas de plantas de vid cv. Cabernet Sauvignon libres de GRBV, obtenidas
de Guillaume Grapevine Nursery Inc. (Paso Robles, California, EUA)y confirmadas como
negativas mediante PCR en tiempo real.

Los insectos y las hojas colectados en campo para andlisis molecular fueron
transportados al laboratorio en hieleras con geles congelados. A su llegada, los insectos
fueron transferidos a tubos de microcentrifuga de 1.5 mL con etanol al 95 %, y tanto
insectos como hojas fueron almacenados a —20 °C hasta su procesamiento.

Deteccion de GRBYV por PCR en tiempo real (qPCR). Previo a la deteccion, los insectos
fueron lavados dos veces con etanol al 70 %, seguidas de un enjuague con agua grado
biologia molecular bajo agitacion suave para eliminar particulas virales adheridas a su
superficie. El ADN total se extrajo tanto de los membracidos como del tejido de vid
utilizando el método CTAB descrito por Lodhi ef al. (1994). La deteccion de GRBV se
llevo a cabo mediante qPCR utilizando dos pares de cebadores descritos por Krenz et al.
(2014), el par CPfor/CPrev dirigido al gen de la proteina de la capside (cp), y el par
Repfor/Reprevque amplificaunaregion del gen de la proteina asociada areplicacion (rep).
Las reacciones de qPCR se realizaron en un volumen final de 10 pL, conteniendo 0.1 pL.
de DreamTaq DNA Polymerase (Thermo Scientific™) y EvaGreen® Dye (20% en agua,
Biotium), 1 pL de buffer DreamTaq 10x (Thermo Scientific™), 0.2 uL de mezcla de
dNTPs (10 mM cadauno), 500 nM de cada cebador, y 1 pL. de ADN molde (150 ng pL™).
Las condiciones de amplificacion fueron: desnaturalizacion inicial a 95 °C durante 3 min,
seguida de 40 ciclos de 94 °C por 15 s, 61 °C por 30sy 72 °C por 15 s. Se realizoé una
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curva de disociacion de 65 a 95 °C, con incrementos de 0.5 °C cada 0.05 s. Las reacciones
se llevaron a cabo en un sistema CFX96™ C1000 Touch™ (Bio-Rad™ Laboratories), y el
analisis de datos se realiz6 con el software CFX Manager™ version 3.0. Cada muestra fue
analizadapor duplicado. Las muestras se consideraron positivas a GRBV unicamente si
presentaban amplificacion con ambos pares de cebadores y cumplian todos los siguientes
criterios: valor de Cq inferior a 30 ciclos, sefial de fluorescencia superior al umbral (60
unidades relativas de fluorescencia, RFU), y temperaturas de desnaturalizacion (Tm)
dentro del rango de referencia para muestras positivas (84.0£ 1 °C). Todos los ensayos
incluyeron un control negativo sin molde (NTC) y dos controles positivos: (1) un plasmido
con un fragmento de 1.9 Kb de GRBV que incluye regiones parciales de los genes ¢p y rep
(Palacios, 2019), y (2) ADN genomico de plantas infectadas con GRBV provenientes de
un vifiedo confirmado. Para el tejido vegetal, se incluyd un control interno dirigido al gen
rbel utilizando los cebadores Rbc1-F/Rbcl-R (Sanchez-Navarro et al., 2005), bajo las
mismas condiciones de amplificacion. Para membracidos, se amplificd un fragmento del
gen 18S rRNA utilizando los cebadores Sf18SFor/Sf18Srev (Flasco et al., 2023a).

Identificacion taxon6mica de insectos. Todos los especimenes utilizados en este estudio
fueron identificados mediante un enfoque morfoldgico y, en algunos casos, molecular,
como se reportd previamente (Schneider et al., 2025). La identificacion morfologica
incluy¢ el examen de la genitalia masculina y la determinacion de especie mediante claves
taxonomicas de referencia (Caldwell, 1949; Dietrich y Dmitriev, 2006). La identificacion
molecular se baso en la secuenciacion del gen co!. (codigo de barras). Los amplicones de
PCR fueron purificados y secuenciados por Macrogen Inc. (Gyeonggi-do, Corea del Sur),
y la edicion, alineacion y generacion de consensos se realizaron con BioEdit (Hall, 1999).
La identidad de las especies se verifico mediante busquedas de similitud en BLAST
(Altschul et al., 1990) y el Barcode of Life Data System (BOLD) (Ratnasingham y Hebert,
2007). Todas las secuencias nuevas fueron depositadas en la base de datos GenBank; los
numeros de acceso se presentan en los Cuadros 1y 2.

Estudio de campo. Los resultados individuales de todos los membréacidos del estudio de
campo, incluidos los datos de los ensayos moleculares, se presentan en la Cuadro 1. Entre
los sitios visitados, cuatro vifiedos fueron considerados sospechosos detener la enfermedad
de la mancha roja de la vid con base en los sintomas de enrojecimiento de hoja de algunas
plantas, pero solo dos vifiedos fueron confirmados como positivos a GRBV. En estos
ultimos, el GRBV fue detectado en dos individuos del membracido neartico (6.7 %, 2/30),
lo que sugiere una posible asociacién entre este insectoy el virus; sin embargo, la deteccion
por si sola no implica competencia vectorial. Esta prevalencia es consistente con los
hallazgos de Hoyle et al. (2024), quienes reportaron presencia de GRBV en 6 % (48/758)
de los individuos de esta especie, lo que contrasta conun 23 % (59/259) encontrado para
elperiquito tricornudode la alfalfa (S. festinus). Los individuos positivosen nuestro estudio
fueron recolectados durante junio y julio, periodo que coincide con reportes previos de
deteccion de GRBV en vectores a partir de junio (Hebert et al., 2003; Cieniewicz et al.,
2018), lo que sugiere que la adquisicion viral puede iniciarse a principios del verano,
cuando se da una reduccion de hospedantes alternativos incrementando la alimentacion
sobrelavidy, en consecuencia, la probabilidad de transmisiéndel virus (Preto etal.,2019).
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Cuadro 1. Identificacién taxondmica de membracidos colectados en el estudio de campo, y deteccion molecular de GRBV.

Nim. Mes de colecta  Viiiedo Identificacién Deteccion de Num. Acceso
(2023) (sitio) Morfologica Molecular® GRBY (qPCR) GenBank*

1 Mayo 1 T. wickhami T. wickhami - PX136203*
2 Mayo 1 T. wickhami T. wickhami - PX136206*
3 Mayo 1 T. wickhami T. wickhami - PX136207*
4 Mayo 1 T. wickhami na - na”
5 Mayo 1 T. wickhami na - na”
6 Mayo 2 T. wickhami T. wickhami - PQ509407”
7 Mayo 2 T. wickhami T. wickhami - PQ5135327
8 Mayo 2 T. wickhami T. wickhami - PX136202*
9 Mayo 2 T. wickhami T. wickhami - PQ514004”
10 Mayo 2 T. wickhami T. wickhami - PX136205*
11 Mayo 3 T. wickhami na - na”
12 Mayo 4 T. wickhami na - na”
13 Mayo 4 T. wickhami T. wickhami - PQ5167117
14 Junio 1 T. wickhami na - na”
15 Junio 1 T. wickhami na - na”
16 Junio 1 T. wickhami na - na”
17 Junio 1 T. wickhami na - na”
18 Junio 2 T. wickhami T. wickhami + PQ520535”Y
19 Junio 2 T. wickhami na - na”
20 Junio 3 T. wickhami na - na“
21 Junio 3 T. wickhami na - na”
22 Junio 5 T. wickhami na - na”
23 Junio 5 T. wickhami T. wickhami - PQ516700”
24 Junio 5 T. wickhami T. wickhami - PX136204*
25 Junio 5 T. wickhami na - na”
26 Julio 4 T. wickhami na - na”
27 Julio 5 T. wickhami T. wickhami - PX136201*
28 Julio 5 T. wickhami T. wickhami + PQ5166987
29 Julio 5 T. wickhami T. wickhami - PQ520534”
30 Julio 5 T. wickhami na - na”

¥ na, no aplicable; el ADN del individuo no fue analizado, la identificacion se baso en caracteres morfologicos.
¥ Individuos previamente identificados por Schneider ef al. (2025).

% Individuos identificados por primera vez en el presente estudio.

Ensayo de transmision de GRBYV. Para evaluar la capacidad de transmision del virus,
individuos del membracido neartico fueron expuestos a hojas de vid cv. Cabemet
Sauvignon infectadas con GRBV durante un periodo de acceso a la adquisicion (AAP) de
hasta cuatro dias. Posteriormente, los insectos sobrevivientes fueron transferidos a jaulas
que contenian hojas de vid cv. Cabernet Sauvignon libres de GRBV y mantenidos durante
un periodo de acceso a la inoculacion (IAP) de hasta nueve dias, con un monitoreo
sistematico de la mortalidad (Figuras 1 y 2). El experimento se llevé a cabo en laboratorio
a temperatura ambiente, con temperaturas diarias de 18—22 °C (maxima)y 11-15°C
(minima), bajo un fotoperiodo natural (14 h/10 h luz/oscuridad). Los individuos que
murieron durante el ensayo fueron retirados progresivamente de las jaulas y preservados
inmediatamente en etanol al 95 %, mientras que las hojas receptoras se mantuvieron en
tubos con agua durante todo el periodo experimental para maximizar el potencial de
replicacion viral; posteriormente, todo el material bioldgico fue almacenado a —20 °C hasta
la deteccion de GRBV mediante qPCR, conforme a lo descrito anteriormente.
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Adquisicion de particulas virales Inoculacion de particulas virales

/ insecto muerto /
2-4 dias 1-9 dias
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* ' > * >
* ** insecto sobreviviente | &
VD: donante de virus VR: receptora de virus

Figura 1. Representacion esquematica del ensayo de transmision de GRBV. Los insectos fueron inicialmente expuestos a hojas
escindidas de una vid donadora infectada con GRBV y posteriormente transferidos a hojas escindidas receptoras de
vides libres de GRBV para evaluar la posible transmision del virus. Las hojas individuales se mantuvieron en agua.
Las lineas discontinuas indican la remocion delos insectos muertos del interior de la jaula para la deteccion de GRBV
al final del ensayo. La figura fue elaborada utilizando algunos elementos de BioRender.

Figura 2. Ensayo de transmisiéon. A) Ejemplo de adultos del membrécido neértico recolectados manualmente en un vifiedo,
utilizados en el ensayo de transmision. Crédito de la fotografia: Kyara Acosta Ramos. B) Vista interna de una jaula
durante la fase de adquisicion de particulas virales. El disefio de la jaula facilitd la interaccion insecto—hoja. Una
porcion de los peciolos se mantuvo sumergida en agua estéril dentro de viales de 2 mL sellados con parafilm, lo
que permitié mantener la hoja en posicion vertical. C) Marca en forma de anillo en el peciolo de unahoja receptora,
causada por dafio mecanico tras la alimentacion de un membracido neartico.

Losresultados individualesde todos los insectosevaluados en el ensayo se presentan
en el Cuadro 2. De los 17 individuos iniciales, el 53 % (9/17) muri6 antes de completar el
periodo de acceso a la adquisicion (AAP) de cuatro dias, mientras que el 47 % restante
(8/17)paso alafase deinoculacion. Entreestos sobrevivientes,el 75 % (6/8) murié durante
el periodo de acceso a la inoculacion (IAP), y solo el 25 % (2/8) completo el IAP
planificadode cuatrodias, permaneciendo cinco dias adicionales sobre las hojas receptoras.
En comparacion con la mortalidad observada durante el AAP en este estudio, el periquito
tricornudo de la alfalfa presento tasas de mortalidad de 10—-20 % dentro de las 48 horas
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posteriores a la exposicion a vides infectadas, requiriéndose entre 30 y 40 individuos para
poder obtener de seis a ocho sobrevivientes para el IAP (Flasco et al., 2021).

Cuadro 2. Resultados del ensayo de transmision de GRBV (Grablovirus vitis) por adultos del membracido neartico.

Nim. AAPS LAPY Identificacién Deteccion de GRBV (qPCR) Ng::; ];:;clffo
Morfolégica Molecular” Insecto Hoja receptora
1 4d 9d T. wickhami na - - na
2 4d 9d T. wickhami na - - na
3 4d <1d T. wickhami T. wickhami + - PV684988
4 4d <1d T. wickhami T. wickhami + - PV684989
5 4d <1ld T. wickhami na - - na
6 4d <1d T. wickhami na - - na
7 4d <1d T. wickhami T. wickhami + - PV684990
8 4d <1d T. wickhami na - - na
9 <4d el T. wickhami T. wickhami + - PV684991
10 <4d T. wickhami T. wickhami + - PV684992
11 <4d e T. wickhami T. wickhami + - PV684993
12 <4d e T. wickhami na - - na
13 <4d e T. wickhami na - - na
14 <4d e T. wickhami T. wickhami + - PV684994
15 <4d e T. wickhami T. wickhami + - PV684995
16 <4d e T. wickhami T. wickhami + - PV684996
17 <4d e T. wickhami na - - na
* AAP, periodo de acceso a la adquisicion, en dias (d). *TAP, periodo de acceso a la inoculacion, en dias (d); ......... , el insecto

murié antes del TAP. “na, no aplicable; el ADN del individuo no fue analizado, la identificacion se basé en caracteres
morfologicos. Todos los insectos fueron identificados en el presente estudio.

En este estudio, el GRBV fue detectadoen el 53 % (9/17) de los individuos,
independientemente del tiempo de exposicion a las hojas donadoras. Dado que los insectos
utilizados en el ensayo de transmision fueron recolectados en un vifiedo con presencia de
GRBYV, no puede descartarse la existencia de carga viral previa. No obstante, al comparar
la tasa de adquisicion observada en el ensayo con la prevalencia de GRBV en insectos
recolectados en el mismo vifiedo (14 % (1/7)), los resultados evidencian la eficiencia de la
adquisicion activa del virus bajo condiciones controladas y con exposicion exclusiva a
material infectado. En comparacion, Bahder et al. (2016) reportaron 75 % (15/20) de
adquisicion en el periquito tricornudo de la alfalfa después de 48 horas de exposiciona
vides infectadas. De manera similar, 7. albidosparsus presento el virus en el 60 % (3/5) de
los casos en condiciones de invernaderoy en el 25 % (1/4) en laboratorio, ambos con un
AAP de seis dias (Dalton, 2020).

La alimentacion exitosa fue evidenciada por una marca en forma de anillo en el
peciolo de la hoja de vid receptora (Figura 2C); sin embargo, no se detectaron titulos
virales. La ausencia de transmision podria atribuirse a periodos insuficientes de acceso a la
adquisicion e inoculacion, lo que probablemente limit6 que el virus alcanzara las glandulas
salivales del insecto, 6rgano clave para la transmision (Flasco et al., 2023b). Flasco et al
(2021) reportaron que el GRBV es detectable en el intestino del periquito tricornudo de la
alfalfadespuésde cinco dias y en la cabeza y las glandulas salivales después de 10 dias.
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Por su parte, Hoyle et al. (2024) no detectaron al virus en ningunade las 50 cabezas de T.
wickhami analizadas; sin embargo, la prevalencia de GRBV en los vifiedos muestreados
oscild entre 1y 78 %, y se desconoce si los insectos disectados provenian de areas de alta
o baja incidencia. Dado que los insectos se alimentaron libremente tanto de plantas sanas
como infectadas, resulta imposible determinar si el AAP fue suficiente para que el virus
alcanzarael 6rgano clave para la transmision. En contraste, en 7. albidosparsus, el GRBV
ha sido detectado en el abdomeny en las glandulas salivales en 1 de 20 individuos
analizados (Zalom et al., 2019), lo que indica que la adquisicion puede ocurrir bajo
condiciones especificas. Investigaciones adicionales sobre el tropismo de GRBV en el
membracido nedrtico aportarian informacion valiosa en este sentido.

CONCLUSIONES

La deteccion de GRBV mediante qPCR en individuos del membracido neartico
(Tortistilus wickhami) recolectados en campo, junto con los resultados preliminares de los
ensayos de transmision, indican que esta especie es capaz de adquirir particulas virales
durante la alimentacion tanto en condiciones naturales como controladas. Sin embargo, no
se observo transmision de GRBV en los ensayos realizados en este estudio.

En conjunto con los hallazgos reportados por Hoyle ez al. (2024), estos resultados
indican que el membracido neartico no actia como vector de GRBV. Por lo tanto, a pesar
de supresenciaen vifiedos dondeel virus ha sido detectado, la evidencia disponible sugiere
que esta especie no contribuye a la transmision o epidemiologia del GRBV en viiedos.
Este resultado es relevante para los técnicos de campo encargados del desarrollo de planes
de manejo viticola.

Limitaciones. Un desafio importante en los experimentos de transmision viral con
membracidos es el establecimiento de colonias en laboratorio. Zalom er al. (2018)
reportaron que no fue posible mantener colonias reproductivas de Tortistilus, lo que
evidenciala fragilidad de estos insectos fuerade su habitat natural. En consecuencia, el
protocolo de transmisidn en este estudio se ajustd en funcion de la supervivencia de los
insectos observada en ensayos preliminares (datos no mostrados). Para sobrellevar estos
retos, los ensayos de transmision se realizaron utilizando hojas de vid escindidas en lugar
de plantas completas, lo cual puede representar una limitacion debido a que el GRBV es
un virus restringido al floema. No obstante, las hojasescindidastambién han sidoutilizadas
como material receptor en experimentos de transmision de GRBV. En el estudio de Flasco
et al. (2021), las hojas desprendidas se emplearon exclusivamente como tejido receptor,
mientras que la adquisicion viral ocurrié en plantas completas de vid.
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